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1. 通过跨物种基因组学匹配，可以将发育中和成体小鼠组织中的细胞与人类肿瘤亚群相匹配。
2. 当转录组匹配的正常细胞类型受到对应癌症中发现的突变挑战时，可以准确地建立儿童癌症亚群模型。
3. 这些模型对于开发特定癌症亚群的新治疗方法非常有用。
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May be slightly imbalanced: The article presents the information in a generally reliable way, but there are minor points of consideration that could be explored further or claims that are not fully backed by appropriate evidence. Some perspectives may also be omitted, and you are encouraged to use the research topics section to explore the topic further.
[bookmark: _Toc4]Article analysis:
由于本文只是一篇综述文章，没有明显的主张或偏见，因此不适合进行批判性分析。文章主要介绍了通过跨物种基因组学研究，将发育中和成体小鼠组织中的细胞与人类肿瘤亚型相匹配的方法，并探讨了这种方法对癌症起源和异质性建模的应用。文章提供了有价值的信息和数据，并引用了其他相关研究的结果来支持其观点。总体而言，这篇文章是一个有益的资源，可以帮助读者更好地理解癌症起源和异质性方面的问题。
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· Cross-species genomics

· Developmental and adult mouse tissues

· Matching cells to human tumor subtypes

· Cancer origin

· Heterogeneity modeling

· Related research results
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